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Tutto iniziò dal Progetto Genoma…



In realtà, tutto iniziò con Kary Mullis!



Il segreto è negli sport acquatici?



La famosa stretta di mano (di Bill Clinton):



Ed ebbe inizio l’era dei microarrays…

From www.wikipedia.com



Firme trascrizionali predittive/prognostiche:

Van’t Veer L et al., Nature, 2002





La rivoluzione dell’NGS:



La rivoluzione dell’NGS:

George Church



L’NGS riassunto:









Analisi genetiche (intro): NGS
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NGS: scalabilità e versatilità delle analisi

400 K-Reads
30-100 Mbps
6 hours
1-8 samples

80 M-Reads
15 Gbps
24 hours

Up to 384 samples

• SNPs

• Small cancer panels

• Mendelian disorders

• Bacterial metagenomics

• Pharmacogenetics

• Exome sequencing

• Transcriptome seq

• Inheritable diseases

• Whole genome CNVs

• Pharmacogenomics



La parte più complessa: l’analisi dei dati
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Dove siamo in Italia?

• Rete e HPC: GARR

• Strumentazioni: ovunque

• Consorzi: forti limitazioni

• Risorse umane: scarse e spesso poco qualificate



Dove siamo in Italia?

• Rete e HPC: GARR

• Strumentazioni: ovunque

• Consorzi: forti limitazioni

• Risorse umane: scarse e spesso poco qualificate



Dove siamo in Italia?

• Rete e HPC: GARR

• Strumentazioni: ovunque

• Consorzi: forti limitazioni

• Risorse umane: scarse e spesso poco qualificate



Dove siamo in Italia?

• Rete e HPC: GARR

• Strumentazioni: ovunque

• Consorzi: forti limitazioni

• Risorse umane: scarse e spesso poco qualificate



Come implementare?

• Rete di istruzione post-laurea per espandere il curriculum

• Sforzo nel censimento e nella promozione di reti inclusive

• Modello “hub and spokes” vs. decentralizzazione

• Creazione di nuove figure professionali nelle bioscienze
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Conclusioni:

• Le potenzialità ci sono e cominciano a manifestarsi

• Sforzo comune nell’ottimizzazione delle risorse e delle reti

• Educazione di curricula professionali in cui convergano:

– Biologia

– Medicina

– Hard sciences
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